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Nel laboratorio di Medicina molecolare
«Analisi del genoma virale
rilevato nel cluster di Vo’
per indagare le varianti»
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Stefano Toppo, Medicina molecolare

PADOVA

Nell’ambito della Biomedici-
na il professor Stefano Top-
po guidera il progetto di ri-

cerca “Detection of
Sars-CoV-2 viral variants,
theirevolution, and phyilody-
namics. May they have a role
in reinfection cases and vacci-

il mdttino

ne efficacy?” che prendera in
esame sotto vari profili il vi-
rus che ha colpito la popola-
zione di Vo', dove si é regi-
strata la prima vittima Covid
inItalia.

«ll progetto contempla I'a-
nalisi dei dati di sequenzia-
mentodel genoma virale del-
la popolazione appartenen-
te al cluster di Vo’ che recen-
temente si € volontariamen-
te sottoposta a un campiona-
mento per lo studio della ri-
sposta anticorpale al virus e
del genoma» spiega lo stesso
professore. Che spiega:
«Questo ci fara capire quali
potrebbero essere le even-
tuali evoluzioni di mutazio-
nicheilvirushae che stapor-
tando avanti nella nostra re-
gione. Inoltre» aggiunge
Toppo, «una analisi filodina-
mica ci permettera dirisalire
la storia trovando il ceppo
iniziale del virus e capire co-
si l'origine dei ceppi virali
nel nostro territorio e le va-
rianti che si sono insediate
nellanostraregione». Unari-
cerca, quindi, focalizzata sul
virus che ha colpito il Veneto
e che mira a capire anche co-
me puoessere sconfitto. —
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